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Y-STRs / repeat units Y-STRs / base-pairs
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GB1757 Britain R. A1 17 15 18 10 23 10 11 14 12 12 12 12 11 14 8 11 22 21 11 12 12 12 17 19 15 17 210 102 122 152 122 281 222 221 179 205 207 172 210 201 167 168 238 310 126 104 211 170 270 233 103 204 270 284 261 265 259 240 237 212 179 160 2
GB1754 Britain R. A1 16 15 18 10 23 10 11 14 12 12 12 12 11 14 8 11 22 21 11 12 12 12 17 19 15 17 210 102 122 152 122 281 222 221 179 205 207 172 210 201 167 168 238 310 126 104 211 170 270 233 103 204 270 284 261 265 259 240 237 212 179 160 2
GB1755 Britain R. A1 16 15 18 10 22 10 11 14 12 12 12 12 11 14 8 11 22 21 11 12 12 12 17 19 15 17 210 102 122 152 122 281 222 221 179 205 207 172 210 201 167 168 238 310 126 104 211 170 270 233 103 204 270 284 261 265 259 240 237 212 179 160 2
GB1758 Britain R. A1 16 15 18 10 23 10 11 14 12 12 12 12 11 14 8 11 22 21 11 12 12 12 17 19 15 17 210 102 122 152 122 281 222 221 179 205 207 172 210 201 167 168 238 310 126 104 211 166 270 233 103 204 270 284 261 265 259 240 237 212 179 160 2
GB1761 Britain R. A1 16 15 18 10 23 10 11 14 12 12 12 12 11 14 8 11 22 21 11 12 12 12 17 19 15 17 210 102 122 152 122 281 222 221 179 205 207 172 210 201 167 168 238 310 126 104 211 170 270 233 103 204 270 284 261 265 259 240 237 212 179 160 2
GB1765 Britain R. A1 17 15 18 10 23 10 11 14 12 12 12 12 11 14 8 11 22 21 11 12 12 12 17 19 15 17 210 102 122 152 122 281 222 221 179 205 207 172 210 201 167 168 238 310 126 104 211 170 270 233 103 204 270 284 261 265 259 240 237 212 179 160 2
GB1778 Britain R. A1 16 15 18 10 23 10 11 14 12 12 12 12 11 14 8 11 22 21 11 12 12 12 17 19 15 17 210 102 122 152 122 281 222 221 179 205 207 172 210 201 167 168 238 310 126 104 211 170 270 233 103 204 270 284 261 265 259 240 237 212 179 160 2
GB1763 Britain R. I 14 16 22 11 11 13 12 11 12 16 10 11 10 12 13 12 16
GB1769 Britain R. I 14 16 22 11 11 13 12 11 12 16 10 11 10 12 13 12 16
GB1756 Britain R. R1b 14 12 23 10 13 13 11 11 12 14 12 7 11 12 11 13 16
GB1784 Britain R. R1b 15 14 24 11 13 13 11 11 12 15 12 13 11 12 11 14 16
GB1785 Britain R. R1b 14 12 24 10 13 13 11 11 12 15 12 13 11 13 11 13 16
GB1786 Britain R. R1b 14 12 24 10 13 13 11 11 12 15 12 12 11 13 11 13 16
GB1759 Britain R. R1b 14 12 25 11 13 13 11 11 12 15 12 12 11 12 11 13 17
GB1760 Britain R. R1b 14 12 23 10 13 13 11 11 12 14 12 7 11 12 11 13 16
GB1789 Britain R. R1b 14 12 24 10 13 13 11 11 12 15 12 12 11 13 11 13 16
GB1790 Britain R. R1b 14 12 24 10 13 13 11 11 12 15 12 13 11 13 11 13 16
GB1777 Britain R. R1b 14 12 23 10 13 13 11 11 12 14 12 7 11 12 11 13 16

R438 Niger n/a A1 17 15 18 23 10 11 15 14 8 12 12 18
R446 Niger n/a A1 15 16 16 22 10 11 14 14 8 12 12 18
BD Afr-American n/a A1 15 16 20 22 11 11 14 14 8 11 13 17
245053 Guinea-Bissau n/a A1 14 15 16 23 10 11 14 14 8 12 12 18
245178 Guinea-Bissau n/a A1 14 16 16 23 11 11 14 14 8 13 13 17
245185 Guinea-Bissau n/a A1 14 17 17 22 11 11 14 14 8 12 13 18
245096 Guinea-Bissau n/a A1 14 17 19 22 11 11 14 14 8 14 13 18
245266 Guinea-Bissau n/a A1 15 17 17 23 11 11 13 14 8 12 13 19
245227 Guinea-Bissau n/a A1 15 17 17 24 11 11 14 14 8 12 13 19
245008 Guinea-Bissau n/a A1 15 15 17 23 11 11 14 14 8 12 14 17

Allele nomenclature for loci given in repeat units is according to Parkin et al. (2006) 26-locus Y-STR typing in a Bhutanese population sample, Forens. Sci. Int., in press.
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